제20회 SMC 유전연수강좌 초대의 글

안녕하십니까?

코로나19와 함께 두 번째로 맞는 가을, 이제 우리는 일상으로의 복귀에 한 걸음씩 가까워지는 듯합니다. 지난해 SMC 유전연수강좌는 코로나19의 여파로 휴식기를 가졌지만, 올해는 “Into the Age of Whole Genome Sequencing“라는 주제로 스무 번째 강좌를 마련하였습니다. 이는 최근 전장유전체분석이 범부처사업을 통해 새로운 모멘텀을 얻게 된 상황을 반영하여, 진단검사의학 및 유전 분야 종사자들이 전장유전체 분석에 대한 관심을 갖고 지식을 한 단계 도약시켰으면 하는 바램으로 준비하였습니다.      
 
첫 번째 세션에서는 유전자변이의 표준화된 해석과 관련된 최신 가이드라인을 리뷰하고 실제 적용 현황을 국제적인 신빙도조사 결과를 통해 알아보는 시간을 갖고자 합니다. 두 번째 및 세 번째 세션에서는 전장유전체 데이터 기반의 noncoding 및 structural variant 분석, 발굴된 변이의 prioritization 및 해석을 위한 여러 도구들을 알아보고, 임상에서의 실제 분석 사례를 소개하고자 합니다. 네 번째 세션에서는 인구집단 유전체 데이터베이스에 기반을 둔 human gene knockout variant 및 유전 질환의 빈도에 대한 연구를 소개하고자 합니다. 
 
코로나19 사태가 지속되고 있지만 많은 선생님들이 쉽게 접근하실 수 있도록 온라인 프로그램으로 준비하였으며, 유익한 프로그램을 위해 각 분야에서 경험이 풍부한 연자들을 초빙하였습니다. 바쁘시더라도 꼭 참석하셔서 진단유전학 분야의 유익한 정보도 얻으시고, 이 분야에 관심이 있으신 선생님들과 의견을 나누는 소중한 기회를 가지시길 바랍니다. 감사합니다.

성균관의대 삼성서울병원 
진단검사의학과 과장 이수연




[일정]
· 일시: 2021년 11월 26일(금) 오후 1시 ~ 5시 40분
· 장소: 온라인 강좌
· 주최: 성균관의대 삼성서울병원 진단검사의학과
· 후원: 대한진단검사의학회 / 대한진단유전학회 / 대한의학유전학회
· 대상: 진단검사의학과 전문의/전공의, 유전학에 관심있는 임상의사 및 관련 전문가 등

[사전등록 안내]
· 사전등록기간: 2021년 10월 13일 ~ 11월 19일
· 사전등록비: 전문의 3 만원/전공의 및 임상병리사 2 만원/산업계 및 기타 6만원
· 입금계좌: 신한은행 110-498-295644 (예금주: 허희재)
· 문의: 전화 02-3410-2746, 팩스 02-3410-2719, 이메일: g97.kim@samsung.com
· 삼성서울병원 홈페이지(병원안내-병원소식-학술행사)에서 사전등록 하시고, 등록비를 입금해주세요.
※ 입금자와 신청자가 다른 경우에는 반드시 알려주시기 바랍니다.
[bookmark: _GoBack]

[Program]
	
	시간
	주제
	연자
	소속

	
	13:00-13:05 
	Opening Remarks
	이수연 과장
	성균관의대 
삼성서울병원 진단검사의학과

	
	13:05-13:10
	Overview
	김종원
	성균관의대

	Session I. Standardized Interpretation of Sequence Variants

	
	13:10-13:40 
	Interpretation of Germline Variants: ACMG/AMP and ClinGen Guidelines
	김영은
	한양의대

	
	13:40-13:55
	Application of ACMG/AMP guidelines; Current Situation from International Proficiency Tests
	정인화
	삼성서울병원

	
	13:55-14:05
	Q&A

	Session II. Facing with the Era of Whole Genome Sequencing

	
	14:05-14:35
	Bioinformatic Tools for Noncoding Sequence Variants for WGS 
	박종호
	삼성서울병원

	
	14:35-15:05
	Bioinformatic Tools for Structural Variants for WGS 
	박인호
	강남세브란스병원

	
	15:05-15:35
	Variant Prioritization and Interpretation for WGS 
	장자현
	성균관의대

	
	15:35-15:50
	Q&A and Break

	Session III. Clinical Experiences of Whole Genome Sequencing

	
	15:50-16:05
	Cases for Intronic / Structural Variants 
	권원경
	삼성서울병원

	
	16:05-16:20
	Cases for Mitochondrial Variants
	신성환
	삼성서울병원

	
	16:20-16:25
	Q&A

	Session IV. Lessons from General Population Database

	
	16:25-16:55
	Landscape of Human Gene Knockout Variants and Its Implication
	원홍희
	삼성서울병원

	
	16:55-17:25
	Estimation of the Genetic Disease Incidences from General Population Databases 
	박경선
	경희의대

	
	17:25-17:35
	Q&A

	
	17:35-17:40
	Adjourn
	장자현
	성균관의대



